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Lang tid fra smitte til symptomer (inkubasjonstid) 

– fremstår som friske 

Spytt 
Urin Avføring 
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CWD forekomst i Norge 

Art Antall påviste 

Villrein 18 

Elg 3 

Hjort 1 

Totalt 22 

18 

2 

1 

1 





Er hjorten mottakelig for klassisk CWD? 
 

 

 



Cervids are overlapping populations 
Christer Rolandsen 





Skrantesjuke – oppdatert kunnskap / forskning 
  Sykdommen 

 3  gamle elgkuer og 1 kolle, kun hjerne 

 18 positive villrein 
 10 + hjerne (3 simler), 

 yngste anslått ca 2 år (bukk) 

 12 bukk og 6 simler 

 Test for levende dyr 

 Sensitive metoder – miljøprøver / avføring 

 Bioassays / musemodeller 

 Stammer / strains 

 Podingsforsøk 

 alle positive er podet på ulike musemodeller 

 reinsdyr og hjort venter enda (ca 1,5 år) 

 Elg, tilslag på klatremus og transgene cervide; alle er podet om (2.passasje) 

 

 Genetikk 

 Epidemiologi 



Skrantesjuke (CWD) – genetikk 

 

 Genotype – individets egen kombinasjon av variasjon 

Arvekoden / DNA Prion proteinet 



Skrantesjuke (CWD) – genetikk 

 Genetikken er vist å ha betydning for sykdomsforløpet 

 

 MEN ingen tilfeller av genotyper med beskyttelse mot utvikling av sykdom 

 Selv for småfe ble ARR/ARR varianten syk (Groschup et al. 2007) 

 

 Variasjon mellom bestander og arter 

 

 Mulig utfordring med forlenget sykdomsutvikling – lang utskillingsperiode 

 

 

 



138? 

Dåhjort + mulhjort 

Selje.komune.no 

132? 138? 225? 



Epidemiologi - sykdomsforekomst og utvikling 

 «Rå» andel 

1. mars 2018: 18 positive  

 0,8 % [0,5 % - 1,3 %] 

 

Beregnet andel 2017 

Jaktede fra august 2016 til 1 november 2017 (6 positive av 719)  

Inkluderer 

 testsensitivitet avhengig av materiale 

 alderssammensetning 

 1,2 % [0,6 % - 2,1 %] 

 

 Beregnet prevalens for voksne er høyere:  

 1,6 % [0,7 % - 2,9 %] 



Epidemiologi - prosjekt smitteberegning 

Hildegunn Viljugrein - Petter Hopp - Sylvie Benestad - Erlend B. Nilsen - Jørn Våge 
- Saraya Tavornpanich - Christer Rolandsen - Olav Strand and Atle Mysterud. 
Manuscript: 

 

A Bayesian method accounting for differential 
detectability during pathogenesis when 
estimating population prevalence of Chronic 
Wasting Disease: the case of reindeer in Norway 

 

 Samarbeid Veterinærinstituttet, NINA og 
Universitetet i Oslo 

 

Sykdomsutvikling i individet - 
sensitivitet 



Epidemiologi - sykdomsforekomst og utvikling 

 Tiden på sykdomsforløp påvirker 

● Raskere forløp – lettere å oppdage 

● Beregning med 2 års forløp 

● Beregning med blanding av 2 og 3 års forløp 

 

5 CWD dyr 10 CWD dyr 20 CWD dyr 50 CWD dyr 

Forløp snitt usikkerhet snitt usikkerhet snitt usikkerhet snitt usikkerhet 

Hardangervidda 2 år 21 % 20 - 21 % 35 % 34 - 36 % 57 % 57 - 59 % 66 % 65 - 67 % 

 (2016-2017) 2-3 år 17 % 16 - 18 % 29 % 28 - 30 % 50 % 48 - 51 % 58 % 57 - 59 % 

Nordfjella sone2 2 år 50 % 47 - 53 % 75 % 72 - 78 % 94 % 92 - 95 % ~100 % 

 (2016-2017) 2-3 år 48 % 45 - 51 % 73 % 69 - 76 % 93 % 90 - 94 % ~100 % 

 
 Oppdage smitte i nye bestander - relevant for reetablering 

 Aldri helt sikker – et smittet dyr inn er nok 

● (sjanse redusert når sone 1 sanert ferdig) 

 

 Sensitivitet  

● Sannsynlighet for å oppdage minst ett positivt dyr, 

● gitt at det er 5, 10, 20 eller 50 dyr med CWD-smitte i 
en gitt bestand 



Epidemiologi - friskmelding av bestand 

 

 Det tar tid, og man må prøveta mange, før man kan anta 
at ingen (liten) smitte foreligger 

 

 Flere prøver og vev reduserer usikkerheten 

 

 Modellen bygger på flere ulike forutsetninger 
 

 Designprevalens: 

● Nordfjella sone 2: ~1.3% (5 smitta dyr) 

● Hardangervidda: ~0.2% (20 smitta dyr) 

 

 Anta samme testregime som i 2017: 

● Nordfjella sone 2:  

 42 voksne og ungdyr.  

 Andel prøver med lymfeknuter: 93% 

 Scenario (blå stiplet): Dobler antall testa fra 2018: 84 voksne og ungdyr.  
 

● Hardangervidda:  

 911 voksne og ungdyr.  

 Andel prøver med lymfeknuter: 9,5% 

 Scenario Hardangervidda (rød stiplet): Øker andel prøver med lymfeknuter til 93% fra 
2018. 

 

 Antar testsensitivitet etter modell med 2 års sykdomsforløp. 

 

 Antar liten sannsynlighet for ny introduksjon av smitte fra et år til et annet. 

 

 

 

 

 



Takk for oppmerksomheten! 
 

 

Info om sykdommen kan finnes på Veterinærinstituttet (www.vetinst.no) 
og Hjorteviltportalen www.hjortevilt.no/vilthelse) 

http://www.vetinst.no/
http://www.hjortevilt.no/vilthelse

